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 :GC .............................. شماره پذیرش:

 از تست هدف

های پستان،تخمدان، هایی که ارگانبه حداکثر رساندن قدرت تشخیص در افرادی که دارای تاریخچه فردی یا خانوادگی برای سرطاناین تست با هدف 

تواند در زمان . این تست میطراحی شده استکنند، را درگیر می و سیستم عصبی دستگاه ادراری تناسلی، مغز ،گوارش سیستم ریز،رحم، پوست، دستگاه درون

 های درمانی و مدیریت بیماری کمکمناسب منجر به شناسایی و تایید تشخیص عامل بیماری زا و/یا عامل خطر شده و به هدایت نحوه درمان و تصمیم گیری

فراد خویشاوند در معرض خطر در خانواده نیز کمک می نماید. این تست منحصرا برای شناسایی تغییرات نتایج حاصل از این تست به شناسایی اچنین، نماید. هم

ی کد کننده نواحیدر این پانل تغییرات در  باشد.وماتیک در بافت توموری مناسب نمی( طراحی شده است و برای شناسایی تغییرات سgermlineارثی ژرم لاین )

ای و نیز تغییرات حذف های نقطهچنین، لازم به ذکر است که این تست عمدتا برای شناسایی جهشهمwww.nccn.org). گیرند )یژن مورد بررسی قرار م 123

 Copy Numberهای بزرگ )جفت باز و/یا حذف و افزودگی 05تغییرات بزرگتر از و جفت باز طراحی شده  05شدگی و افزوده شدگی تا حداکثر با اندازه 

Variations CNVs )در چند ژن محدود صورت می گیرد . 

 انجام تست قهیطر
 است ممکن دقیق، نتایج آوردن دست به . قابل ذکر است که در برخی موارد جهتلازم است EDTA نمونه خون  تریلیلیم 0-15 ،شیجهت انجام آزما

 NGS-Hereditary Comprehensiveهای ارثی با پنل سرطان از نمونه خون استخراج شده و بعد از آن DNA. باشد نیاز اضافی نیز خون نمونه

Cancer ان کنترل )که بعنو یهایفرد با توال یصورت خواهد گرفت. توالهای ارثی ژن مرتبط با تشخیص و افزایش خطر سرطان 123یابی هدفمند برای یتوال
 ACMG (American Collegeدستورالعمل براساسموجود در پانل  های ژن در شده ییشناسا راتییخواهد شد و تغ سهی( مقاشوندیمرجع شناخته م یتوال

of Medical Genetics and Genomics) در نامشخص  ییزایماریبا احتمال ب و زایماریب و احتمالاً زایماریب یها انتیوار/انتیشده و وار یطبقه بند(
 .شوندیگزارش داده مشرایط ذکر شده در قسمت نتایج حاصل از تست( 

 حاصل از تست جینتا

 یو پزشک یکینتمشاوره ژ ازمندیباشد که نیم یدر فرد مورد بررس زایماریب و احتمالاً زایماریب انتیشدن وار افتی یتست به معنا نیدر ا مثبت جهینت 

 باشد. یم های به موقع و موفق و نیز طول عمر بیشتری در فرد شودهای بیشتر برای غربالگری، درمانبه منظور هدایت تست

 با در نظر و  باشدیمنشده  یبررس هایسرطان یفرد برا رفع خطر استعداد ژنتیکی یمنزلهتست، به  نیا جهیدر نت انتیعدم گزارش وار، نتیجه منفی

 ییشناسا( benign & likely benign ) یزایماریب ریغ یهاانتیاست که وار شایان ذکر وجود دارد. خطر  تست، همچنان نیا یهاتیگرفتن محدود
 گردند. یدر فرد گزارش نمتوسط این تست شده 

 یها انتیروا، در این صورت وجود داشته باشد یفرد مورد بررس یدر خانواده یخاص یکیژنت یماریب یکه سابقهاست  یدر موارد نتیجه نامشخص 

به عنوان نتایج و در صورت لزوم  یبررس ز،ین یماریمرتبط با ب یهادر ژن( Variant of Uncertain Significanceنامشخص ) ییزایماریبا احتمال ب
 گزارش داده خواهند شد.نامشخص 

 شایان.شما گزارش خواهد شد، باید توسط پزشک یا مشاور ژنتیک شما تفسیر گردد. به علت پیچیدگی و اهمیت مفاهیم آزمایش، نتایجی که به
 پیشگیری مداخله غربالگری، .کند  کمک  بیماری  مدیریت  به  است  ممکن ژنتیکی تست این نتایج بودن، منفی  یا و مثبت به بسته که است ذکر

 جدید غییرت شناسایی صورت در .نماید تغییر زمان طول در است ممکن  تست این نتایج به بنا شما، بیماری برای( وجود صورت در) درمان یا و کننده
 بیماریزایی که نیست معنی این به البته. شد خواهد گزارش حاصله نتایج در دهد توضیح را شما بیماری علت بتواند چنانچه نشده، گزارش حال به تا که

های مورد بررسی در پانل چنانچه نتایج نشان دهد که شما حامل یک جهش ژنتیکی در هر کدام از ژن .است تائید قابل قطع طور به جدید، جهش
 ردد. گتوصیه می بررسی نمونه خون دیگر اعضای خانواده شما جهت وجود و یا عدم وجود آن جهش ، با مشورت پزشک شما هستید،

 هاتیها و محدودسکیر
 در طعیق استنتاجی است ممکن تست نتایج که میدانم من و است داده توضیح را تست این هایمحدودیت و بودن موثر میزان.اینجانب مشاور پزشک/

 دقیق بسیار تست این که حالی در. باشد نیاز مورد بیشتری هایآزمایش انجام است ممکن این بر علاوه. باشد بیماری زایی نداشتهمیزان  تعیین زمینه
 پیوند ها،نمونه شدن جابجا از عبارتند که نگردد حاصل دقیق نتایج دلایلی به دارد امکان. پذیرد صورت تست در نادری خطاهای است ممکن اما باشدمی
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کیفیت پایین نمونه، گزارش غیر دقیق نسبت های خانوادگی و شجره نامه، اطلاعات پزشکی تست،  این انجام به نزدیک زمان بازه در خون انتقال استخوان، مغز

 دلایل به اوقات گاهی. دشونمی موارد این به محدود که تکنیکی مشکلات و همچنین غیر دقیق یا گمراه کننده در مورد شرایط بالینی بیمار یا افراد خانواده
های سرطان ژن مرتبط با ایجاد خطر در  123برای  پنلاین  گیرد.می صورت دوباره گیرینمونه صورت این در که آید نمی دست به ای نتیجه اصلا تکنیکی

بعلاوه، ممکن است . باشدنمی  PMS2ژن  10و  11لازم به ذکر است که به دلیل وجود سودوژن پنل قادر به توالی یابی اگزون  ارثی طراحی شده است.
 علم لاعاتاط که داشت توجه باید حال، هر در .بیماری شما باشد عامل ایجادباشند یا تا به امروز شناخته نشده اند، های دیگری که شامل این پانل نمیژن
. باشد گذار یرتاث تست این از حاصل نتایج تفسیر روی بر میتواند آینده در شده افزوده اطلاعات و است پیشرفت و تغییر حال در مداوم بصورت یکژنت

ژنی با  ردی مشابه( و یا تغییراتی که در نواحیاو مو inversions, gene conversion, translocationهای ساختاری ) rearrangementتغییرات مانند 
باشد. علاوه بر این، تعیین جزئیات ها( در این تست قابل شناسایی نمی segmental duplicationو یا  short tandem repeatساختار پیچیده قرار دارند )

باشد. به جز ست امکان پذیر نمییابی وجود دارد، با این تاختصاصی در خصوص تغییرات مثلا حالت موزاییسم، تعیین فاز و یا در مواردی که ابهام در مکان
های غیرکدکننده و سایر نواحی غیر کدکننده در این تست پوشش داده در مواردی که به صراحت ذکر شده است، تغییرات توالی در نواحی پروموتر، اگزون

 شوند. نمی
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 نماینده قانونی بیمار اجازه استفاده از نمونه خون را در این پانل میدهماینجانب به عنوان بیمار، یا 

 تاریخ:نام بیمار:                         امضا و تاریخ:                                        نام شاهد:                     امضا و 

 امضا و تاریخ:                    نام ولی یا نماینده قانونی بیمار )به همراه نسبت(:       

 نام مشاوره/پزشک:                               امضا و تاریخ:

 

 
 
 

 
 
 

 
 

اطلاعات  یبا حفظ محرمانگ یقاتیتحق ،یاهداف علم یتست انجام شده برا یفن جیداده شد که ممکن است از نتا حیتوض نجانبانی/ ا نجانبیبه ا

 .مینما یموضوع اعلام م نیموافقت خود را با ا لهیوس نیاستفاده شود که بد یتیهو

 بهداشت مصوب وزارت یهانامهنییطبق آ یرا در صورت درخواست مراجع کشور یموظف است اطلاعات فن شگاهیداده شد که آزما حیتوض ضمنا

 .مربوطه قرار دهد یهاسازمان اریدر اخت

 یرصت کافو داشتن ف حاتیتوض افتینامه و در تیموارد ذکر شده در رضا هیپس از مطالعه کل نامهتیرضا نیامضاء کنندگان ا  نجانبانی/ انجانبیا

واقب ع ومذکور  یح شده در انجام تست هاکامل از احتمالات مطر یفاقد هرگونه فشار و اصرار و با آگاه طیپرسش و پاسخ، بطورآگاهانه و در شرا یبرا

                 تشخیص ژنتیکی سرطان های ارثی انجام تستو از مرکز درخواست  کنمیرا امضا م نامهتیرضا نیآن، ا یکیزیو ف یو روان یروح یاحتمال

Panel-Hereditary Comprehensive Cancer-NGS  .اینجانب به عنوان بیمار یا نماینده قانونی بیمار اجازه استفاده از نمونه خون را در این را دارم

 .ستین ریحذف آن امکانپذ شیآزما رشیاست بعد از پذ یهیبدپانل میدهم. 

 .اینجانب با انجام آزمایش مولکولی ژنتیک موافق هستم 
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 پیوست:
 لیست ژن هایی که در این تست مورد بررسی قرار می گیرد:

APC* ATM * BAP1* BARD1* 

BLM* BRCA1** BRCA2** BRIP1* 

BMPR1* CDH1* CDKN2A * CDK4* 

CHEK2* HOXB13* EPCAM** GREM1* 

MEN1* MITF* MLH1* MRE11A* 

MSH2* MSH6* MUTYH* NBN* 

PALB2* PMS2* POLD1* POLE2* 

PTEN* RAD50* RAD51C* RAD51D* 

RNF139* SMAD4* STK11* TP53* 

XRCC2* AXIN2 CBL DICER1 

FH ABCB11 DDB2 MBD4 

MSH3 NF1 NF2 NTHL1 

PDGFRA SDHA SDHAF2 SDHB 

SDHC SDHD SMARCA4 SMARCE1 

SMARCB1 ALK ACD XPC 

CEL SPINK1 CFTR CYLD 

CTRC BUB1B CASR CDKN1B 

CDC73 EGFR ERCC1 ERCC2 

ERCC3 ERCC4 ERCC5 ERBB2 

DDR2 BRAF FLCN FANCA 

FANCB FANCC FANCD2 FANCE 

FANCL FANCG FANCI    WRN 

FANCF FANCM SLX4 SBDS 

VHL SMAD9 TSC1 TSC2 

SUFU KIT MTAP MAX 

MET PRKAR1A PTCH1 PTCH2 

PIK3CA KRAS NRAS NTRK1 

NOTCH1 TMEM127 RB1 RET 

ROS1 RAF1 PRSS1 POLH 

XPA SHOC2 TERT MC1R 

SOS1 WRAP53 RHBDF2  

* shared with the hereditary cancer panel 

**CNV can also be detected 
 

 


